Asociacion de variantes genéticas de un solo
nucleodtido con fenotipos sanguineos en sistemas Kell

Rh y Diego en donadores del norte de México.
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Actualmente el estandar de oro para realizar la busqueda de
unidades compatibles ha sido la hemaglutinacion,
actualmente el uso de la biologia molecular en la medicina
transfusional puede facilitar la deteccidon de unidades
sanguineas compatibles.

La implementacion de estas técnicas especificamente el
estudio de las variantes genéticas de un solo nucledtido
(SNPs) puede ayudar a identificar antigenos eritrocitarios oC s e
raros o deébiles y reconocer patrones de distribucion en rs609320

nuestra poblacion, con la finalidad de asegurar una
transfusion sanguinea.
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OBJETIVO:
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Relacionar la presencia de SNP en los sistemas
eritrocitarios Kell, Diego y RH con fenotipo sanguineo de
donadores del norte del pais.
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MATERIALES Y METODOS: rs609320
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Estudio observacional realizado del 1 de febrero al 30 de
mayo del 2025, en donadores del Hospital Universitario “Dr.
José E. Gonzalez” aceptados segun guias nacionales
vigentes, previa aceptacion de consentimiento informado. El
fenotipo se determind mediate tarjetas DG GEL Rh
Pheno+Kell-Griffols(Rh [D, C, E, cy €] y Kell [K]), Anti-Di(a).
La extraccion de DNA con kit Purigen® Blood Core de
QIAGEN vy las variables: rs609320, rs8176058, rs2285644
se genotipificaron con sondas Thermo Fisher. El analisis
estadistico se realizd6 en R Studio, empleando prueba
exacta de Fisher.
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Grafica 2: Mapa de calor para variables SNP y fenotipo. A) Se
RESULTADOS: observa la relacion entre fenotipo y genotipo de la variable rs609320
: con la expresion de del antigeno C/c. B) Asociacién con el fenotipo

. . E/e y el genotipo de la variable rs609320. C) La relacion de la variable
Se incluyeron 156 donadores 46 mujeres y 110 hombres, se 2285644 y el fenotipo Di(a).

excluyeron 8 muestras por calidad de DNA. Cada donador _ _ :
incluido firmdé  consentimiento  informado  previamente La presencia de la variable rs609320 (C G) se asocia con el

autorizado por comité de ética de la institucion. fenotipo c/c (p=0.0011), C C con C/C (p=0.00044), la
presencia de genotipo G G expresa un fenotipo E/E
(p=4.28x10-13) mientras que C G presento E/e (p=1x1037). La
variante rs8176058 (K) no se detecté. La variante
rs2285644(G>A) se asocio con la presencia de Di(a)
(p=4.02x10-1%), OR=3334.85,(1C95% 39.5-14404.8).

CONCLUSION:

La presencia de la rs609320 (C>G) favorece la expresion de
antigeno E/c dentro del sistema Rh, aunque se puede
observar una significancia mayor para la expresion del
antigeno E. Dentro del analisis la variable rs2285644 (G>A)
se encontrd una fuerte relacidon de la expresion fenotipica del
antigeno Dia(+) con el genotipo A G. Estos hallazgos
sugieren que el estudio de la SNP puede contribuir a la
seleccion de unidades compatibles, lo que genera un impacto
en la seguridad transfusional.
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